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Przyktad

W tabeli 2.11 zawarte sa wyniki analizy kowariancji wydajnosci tluszczu (cecha X)
i zawartosci tluszczu (cecha Y) w pierwszej laktacji krow, przy czym populacja stu-
zaca do obliczen sktadata si¢ z N = 40 grup pétrodzenstwa po n = 50 osobnikow
kazda. Na tej podstawie oszacowano wielko$¢ wspdtczynnika korelacji genetycznej,
srodowiskowej i fenotypowe;.

Tabela 2.11. Tabela analizy kowariancji dla przyktadu szacowania wspotczynnika korela-
cji genetycznej miedzy wydajnoscia ttuszczu a zawartoscig ttuszczu w mleku pierwiastek

Zrédto Liczba stopni Suma kwadratéw odchylen
K L. Suma iloczynéw
zmiennosci swobody Cecha X Cecha Y
Miedzy grupami 39 253500 196,95 2667,60
Wewnatrz grup 1960 2940000 1078 16 464

Odpowiednie cov i cov, uzyskuje si¢ analogicznie do $rednich kwadratéw odchylen
w analizie wariancji (patrz podrozdz. 2.2.7):

cove =16 464/1960 = 8,4

cov, = [(2667,7/39) - 8,4]/50 = 1,2.

Na tym etapie okreslone zostaly juz wszystkie wartosci niezbedne do obliczenia
trzech wspotczynnikéw korelaciji:

r, = 1,2/(v100+ V0,09) = 0,4

r.=(8,4-3-1,2)/4/(1500 - 3 - 100) - (0,55 - 3 - 0,09) = 0,26

r, = (8,4 +1,2)/4/ (1500 + 100) - (0,55 + 0,09) = 0,3,

Zatem w przypadku tej pary cech w analizowanej populacji wspotczynniki korelacji
genetycznej, Srodowiskowej i fenotypowej wynosza, odpowiednio: 0,4, 0,26 i 0,3.

Korelacje genetyczne mozna tez szacowad, obliczajac korelacje miedzy warto$ciami
hodowlanymi pod wzgledem dwdch cech mierzonych na zwierzeciu. Chociaz doklad-
nos¢ oszacowan uzyskanych w ten sposéb moze by¢ mniejsza, to jednak podejscie to
ma wazng zalete, polegajaca na tym, ze pozwala okresli¢ wielko$¢ zwigzku miedzy ce-
chami mierzonymi na réznych zwierzetach i opisywanych zupelnie innymi modelami,
np. korelacja miedzy wartoscig hodowlang dla emisji metanu zmierzonej na grupie
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kréw a warto$cig hodowlang diugowiecznoéci oszacowana na podstawie informacji
rodzinowej. Szacowanie wspdtczynnika korelacji genetycznej na tego typu podstawie
wymaga wzigcia pod uwage dokladnosci ocen wartosci hodowlanej, stanowiacych
podstawe szacowania oraz odziedziczalno$ci kazdej z cech. Warto pamietac, ze z sa-
mej natury korelacji genetycznej wynika, Ze zwierzeta o wysokiej wartosci hodowlanej
pod wzgledem jednej cechy beda miaty niskie warto$ci hodowlane pod wzgledem ce-
chy z nig genetycznie negatywnie skorelowanej. Mozna wiec wywnioskowa¢ wielkos¢
i kierunek korelacji, przegladajac listy zwierzat uszergowanych wedlug wartosci ho-
dowlanych pod wzgledem réznych cech. Przy negatywnej korelacji genetycznej miedzy
produkcyjnoscia a plodnoscia i po uporzadkowaniu listy rankingowej, wedtug np. pro-
dukcyjnosci, na gorze listy beda zupelnie inne zwierzeta, niz gdyby uporzadkowane
zostaly wedlug cech plodnosci. Z tego wzgledu wspdtczynnik korelacji genetycznej
jest tez wskaznikiem korelacji miedzy wartosciami hodowlanymi.

2.2.11. Btad szacowania wspotczynnika korelacji genetycznej

Analogicznie do bledu szacowania wskaznika odziedziczalno$ci okresla si¢ blad sza-
cowania wspdtczynnika korelacji genetycznej. Jak wynika ze wzoru na jego obliczanie,
do okreslenia korelacji genetycznej konieczne jest oszacowanie nie tylko samej kowa-
riancji genetycznej, lecz takze wariancji genetycznej kazdej z cech. Na btad szacowania
wspotczynnika korelacji genetycznej beda wiec mialy wplyw de facto trzy procesy sza-
cowania, stad wielko$¢ btedu wspétczynnika korelacji bedzie wigksza niz bledu wskaz-
nika odziedziczalnosci kazdej z cech:

se(hg) se(h?
se(rg) = (1- ) | “S0 e,

gdzie se to blad standardowy, ré — wspotczynnik korelacji genetycznej, h? — wspotczyn-
niki odziedziczalno$ci.

Analiza wzoru pozwala sie¢ fatwo zorientowa¢, ze same bledy standardowe wskaznikow
odziedziczalnosci kazdej z cech majg wptyw na wielkos¢ btedu wspotczynnika kore-
lacji genetycznej, co wynika z wykorzystywania tych samych komponentéw wariancji
(w réznych ukladach) do liczenia przedmiotowych parametréw populacji. Stad dziata-
nia umozliwiajace zmniejszanie bledow wskaznika odziedziczalnosci pozwalajg jedno-
cze$nie uzyskac¢ bardziej dokladne oszacowania wspotczynnika korelacji genetyczne;.

2.2.12. Powtarzalnosé

Podobienstwo kolejnych pomiaréw cechy u tego samego osobnika okresla si¢ mianem
powtarzalnosci. Jej miarg jest wspolczynnik powtarzalnosci, ktory okresla stopien
sily zaleznosci (korelacji) miedzy powtarzanymi warto$ciami fenotypowymi tej samej
cechy u osobnika. Powtarzalno$¢ odnosi si¢ do tych cech, co do ktorych istnieje natu-
ralna mozliwo$¢ wykonania kolejnych — powtoérzonych - ocen fenotypu. Nie chodzi



